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Abstract: High throughput genomic revolution started almost twenty years ago with the first
in-house printed DNA chips. Since then, various technologies evolved, allowing the
interrogation of the whole (human) genome, proteome, metabolome, etc., all producing large
amounts of data. Bioinformatics tools and methods evolved to account for all these data
modalities with the current bottleneck being the integration of these perspectives into a more
comprehensive picture. In parallel and completely independent of bioinformatics, digital
pathology also witnessed significant advances fuelled mostly by technological developments:
slide scanners and computational infrastructure. However, both “classical” bioinformatics
and digital pathology/bioimaging are often used to investigate the same biological
phenomenon. It is, therefore, natural to attempt to combine these two seemingly incompatible
fields with the hope of unveiling new connections between them. In this talk we will look at
three examples of jointly mining the transcriptome and the histopathology images in the
context of breast and colon cancers. We will also discuss the computational challenges one
faces when working with these data.

V uvodu pfednasky seznamil Ing. Popovici posluchace se svym védeckym piibéhem,
piedstavil pracovisté a oblasti, ve kterych odborné pusobil. Poté vysvétlil §irsi kontext svého
vyzkumu v multimodélni bioinformatice a v oblasti biomarkeri. Postupné se soustfedil na
analyzu obrazovych dat s cilem predikovat patologické buiiky. Srozumitelné vysvétlil
vypocetni postupy, které modeluji vyvoj nadorovych bunék a obrazova data, ktera mohou
obsahovat podstatnou informaci pro vyhodnoceni téchto situaci. Popsal rozdily mezi



tradi¢nim histopatologickym posouzenim biologickych vzorkt a po¢itatovym pfistupem
automatického hledani na bazi biomarkerti. Do hry vstupuji nové pfistupy zaloZené na uéeni,
které vyzaduji zpracovani rozsahlych kolekci obrazovych dat. Vysvétlil principy pouzité pfi
sestavovani tzv. kodové knihy a ukézal, Ze tento piistup muze ukazat nové struktury a jejich
vztah k genim a patologickym tkanim. V zavére¢né ¢asti predstavil vlastni nejvyznamnéjsi
publikace a dosazené vysledky publikované v prestiZnich ¢asopisech.

Na dotazy odborné vefejnosti reagoval pohotové a srozumitelné vysvétlil podstatu problémii.
Pfednaska a diskuze probéhla v anglickém jazyce. Videozaznam prednasky je k dispozici na
video.muni.cz.

Zavér

Prednaska Vlada Popovici ,,Case studies in multimodal biomarker discovery“, pfednesena
vramci habilita¢niho fizeni, prokdzala dostateCnou védeckou kvalifikaci a pedagogickou

zpusobilost uchazece, standardné pozadovanou v ramci habilitaénich fizeni v oboru
Informatika.
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